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W ramach operacji ,, PROPHECY” agencji
DARPA w 2010 r. sfinansowano sie¢ UNC
Ralpha Barica, ktora miala na celu
stworzenie genetycznego planu przyszlych
koronawirusow pandemicznych

Niedawno odkryte dokumenty wskazuja, Zze armia amerykanska starala sie¢
poznac¢ histori¢ genetyczna koronawirusow mogacych wywola¢ pandemi¢ na
wiele lat przed pojawieniem si¢ COVID-19.
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Jak wynika z dokumentow rzagdowych i zapiséw projektu dotyczacego koronawirusa
finansowanego przez DARPA, prowadzonego w laboratorium Ralpha Barica, badacza
koronawirusa z Uniwersytetu Karoliny Potnocnej, Agencja Zaawansowanych Projektow
Badawczych w Obszarze Obronnosci (DARPA) uruchomita w 2010 r. mato znany program,
ktérego celem byto ustalenie przysztego sktadu genetycznego wirusdw, zanim si¢ pojawia, w tym
mutacji, cech genomicznych 1 Sciezek ewolucyjnych populacji wirusowych, ktore jeszcze nie
istniaty.

Nowo reaktywowany program DARPA, znany jako PROPHECY , zostat ogloszony we
wrzesniu 2010 r. w ramach szerokiego komunikatu agencji DARPA-BAA-10-93 i byt
zarzadzany przez Biuro Nauk Obronnych DARPA.

PROPHECY potwierdza, ze armia amerykanska opracowywatla histori¢ genetyczng
koronawirus6w pandemicznych prawie dekad¢ przed pojawieniem si¢ SARS-CoV-2.

Odkrycie to przesuwa udokumentowane zaangazowanie DARPA w predykcyjna genomike
koronawirusa wstecz do 2010 r., czyli osiem lat przed propozycja DARPA/DEFUSE, w ktora
zaangazowani byli Ralph Baric, EcoHealth Alliance i Wuhan Institute of Virology, ktéra
udokumentowata wszystkie trzy definiujgce cechy strukturalne biatka kolca SARS-CoV-2 przed
pandemig.

Powigzanie z Bariciem jest szczeg6lnie godne uwagi, poniewaz jego laboratorium poswiecito juz
lata na budowanie technologicznych podstaw dla cyfrowo zaprojektowanych i genetycznie
bezszwowe koronawiruséw, w tym syntetycznych wirusow ,, kozta ofiarnego ” zawierajgcych
fatszywe odciski palcoOw oraz koronawirusow projektowanych komputerowo, stworzonych bez
wykrywalnych $§ladow inzynierii.

Ogtoszenie szerokiej agencji

Proroctwo

Biuro Nauk Obronnych (DSO)
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How to Predict Predict Viral Mutations

Military readiness and national security depend on the health and wellbeing of
military service members. The Department of Defense’s (DoD) cumulative
investment in personnel comprises the second-largest share of the total defense
budget. As such, DoD seeks advances in healthcare to ensure warfighters can
operate at peak performance, and by focusing on prevention DoD may contain
costs while enhancing readiness. In this context, the Prophecy (Pathogen Defeat)
program will explore the evolution of viruses in the hopes of predicting viral
mutations and ultimately developing drugs and vaccines in advance of need.
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DARPA chciala ustalié, jak wygladaja ,,przyszie” wirusy,
zanim jeszcze powstaly

Cel DARPA byt niezwykle jasny.

,»DARPA dazy do uzyskania mozliwosci skutecznego przewidywania naturalnej ewolucji
dowolnego wirusa”.

Jednak wymagania techniczne pokazuja, ze ambicje agencji wykraczaja daleko poza proste
przewidywanie epidemii i identyfikowanie niebezpiecznych rodzin wiruséw.

DARPA chciata systemow zdolnych do okreslania:

e przyszle mutacje,

e przyszle reasortacje,

e przyszle wydarzenia genetyczne,

o kolejno$¢, w jakiej pojawia si¢ mutacje,

o relacje miedzy genotypem a fenotypem,

e 1iostatecznie charakterystyke genomiczng przysztych populacji wiruséw.

Agencja przyznala, ze:

,obecnie nie dysponujemy wiarygodng mozliwo$cig przewidywania reasortacji wirusa lub
mutacji odpowiedzialnych za powstawanie nowych szczepdéw wirusa”.

Wedtug DARPA rozwigzanie byto nastepujace:
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,Platforma badawcza umozliwiajaca przewidywanie mutacji i ewentualnych reasortacji przed ich
wystapieniem”.

Okreslanie genetycznego planu przyszltych populacji
Wirusow

Program wielokrotnie powracat do jednego zatozenia: okreslenia przyszitego sktadu genetycznego
wirusow, zanim jeszcze powstang te populacje.

DARPA polecita wykonawcom opracowanie:

»predykcyjne algorytmy ewolucji wirusow, ktore sg informowane i weryfikowane
eksperymentalnie przy uzyciu platform biologicznych o wysokiej przepustowosci”.

Agencja stwierdzita ponadto:

,» Len cel prawdopodobnie zostanie osiagniety poprzez integracje platformy ewolucji wirusow z
algorytmem przewidujacym mutacje zapewniajace ewolucyjng przewage populacji wirusow”.

Do formalnych wymagan programu nalezata umiejgtnosc:

,powtarzalnie przewidywac cechy genomiczne, proteomiczne i/lub funkcjonalne koncowej
populacji wirusa”.

DARPA wymagata od badaczy rowniez:

»Opracowanie algorytmow, ktore mogg znaczaco zwigkszy¢ poziom pewnosci przewidywania
wszystkich istotnych zdarzen genetycznych zachodzacych w trakcie ewolucji wiruséw”.

Agencja chciata zidentyfikowac:
,»,SZybkos¢ 1 kolejnos¢ nabywania mutacji”
jak réwniez:

,korelacja genotypu z fenotypem”.

Dokumenty opisuja zatem program, ktorego celem bylo stworzenie opisu genetycznego
ewoluujacych populacji wiruséw przed pojawieniem si¢ fizycznej biologii.

DARPA chciala walidacji biologicznej, a nie tylko modeli
komputerowych

PROPHECY nie zostalo zaprojektowane jako czysto obliczeniowe ¢wiczenie.



DARPA zazadata od wykonawcow zbudowania czego$, co nazwata:

,zamknigta platforma ewolucji wirusow”

zdolny do reprodukcji:

,haturalne interakcje wirus-gospodarz”.

Agencja chciala, aby naukowcy poddali domniemane wirusy naciskom selekcyjnym,
zaobserwowali wynikajace z tego trajektorie ewolucyjne i porownali rzeczywiste wyniki
genetyczne z przewidywanymi.

Program wymagat:

,doktadna analiza wszystkich istotnych zdarzen genetycznych skutkujacych zmiang fenotypu
wirusa w ramach platformy ewolucji wirusow”.

DARPA przewidziala ciaggle sekwencjonowanie i udoskonalanie algorytmow, obejmujace dane:

,,by¢ moze przekazujac informacje zwrotne do algorytmu w czasie rzeczywistym”.

Zwigzek Ralpha Barica z koronawirusem

Dowody na to, ze projekt PROPHECY rozszerzy! si¢ o prace dotyczace konkretnie
koronawirusa, pojawily si¢ w zyciorysie (archiwum ) Erica Donaldsona, badacza koronawirusa z
Uniwersytetu Karoliny Polnocne;.

710272645 CV1 (1)

37,6 KB - Plik PDF

Pobierad

Donaldson przedstawit si¢ jako:

,Kierownik zespotu sekwencjonowania w ramach grantu DARPA Prophecy Grant”.

W projekcie brato udziat dwunastu gtéwnych badaczy, a nagroda DARPA w wysokosci 1,76 min
dolarow byta przyznawana od kwietnia 2011 r. do marca 2014 r.

Jego tytul brzmiat:
,Badania ewolucji koronawirusa z perspektywy molekularnej, atomowej i obliczeniowe;j”.
Projekt zaktadat:

»scharakteryzowac¢ quasi-gatunek koronawirusa za pomoca sekwencjonowania nowej generacji”
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przed narazeniem tych populacji na:

,fozne naciski selekcyjne, w tym neutralizacja przeciwcial monoklonalnych i przetaczanie
receptorow ortologicznych”.

Nastepnie badacze okresla:
,Ktore genotypy gendw kolca wirusowego daja poczatek nowym fenotypom”.
Ostateczny cel projektu odzwierciedlat szersze ambicje DARPA:

,,Ostatecznym celem tego grantu obarczonego wysokim ryzykiem jest opracowanie algorytmu,
ktory w przysztosci pozwoli przewidywac trasy ewolucji koronawirusa”.

Zyciorys
Eric F. Donaldson, dr

eric_donaldson@med.unc.edu

A. ADRESY
Adres stuzbowy: Numery telefondw;
Uniwersytet Karoliny Painocnej Telefon laboratoryjny: 919-966-3881
Katedra Epidemiclogii Telefon kemdrkowy: 919-599-8850

MNumer CB#7435

Chapel Hill, Karolina Péinocna 27599

B. EDUKACJA

1. Uniwersytet Karoliny Pélnocnej, Chapel Hill, Karolina Pélnocna

Doktorat 2008 Mikrobiologia/Immunologia

2. Uniwersytet Stanowy Montany, Bozeman, MT 2001
BS

Mikrobiologia
3. Flathead Valley Community College, Kalispell, MT Nauka
AASAS 1999
C. ZAJMOWAMNE STANOWISKA
1. Uniwersytet Karoliny Pétnocnej, Chapel Hill, Karolina Pétnocna
a. Katedra Epidemiologii Asystent naukowy, adiunkt naukowy sierpief 2009 - obecnie
(post doc) b, Katedra Mikrobiologii i kwiecien 2008 - lipiec 2009
Immunologii, asystent naukowy (student) 2003-2008
2. Uniwersytet Stanowy Montany, Bozeman, MT a. Wydziat
Mikrobiclogii b. Wydzial Literatury i Bioinformatyk II (technik badawczy) 2000-2003
Nauk c. Wydzial Genetyki Doradca ds. bisinformatyki 2002-2003

Asystent laboratoryjny 19939-2000

3. Bozeman Daily Chronicle a. Dziat
Sportu Dziennikarz sportowy 2000-2001

4. Flathead Valley Community College a. Dziat
administracyjny Nauka poprzez stuzbe/ 1998-1999
Koordynator AmeriCorps
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¢. Lider zespolu sekwencjonowania w ramach grantu DARPA Prophecy Grant, trzyletni
grant wspétpracy (12 giéwnych badaczy) PI: Agencja Zaawansowanych 04/01/11 - 03/3114

Projektdw Badawczych Obrony Marasco/Donaldson 1 760 000 dolaréw 25% etatu

Badania ewolucji korenawirusa z perspektywy molekularnej, atomowej i obliczeniowej.

Glownymi celami wniosku jest scharakteryzowanie guasi-gatunku koronawirusa za pomocg sekwencjonowania nowej generacji

w celu okreslenia zmiennosci populacji w normalnych warunkach in vitro i in vivo, a nastepnie pod wplywem réznych presji
selekcyjnych, w tym neutralizacji przeciwciatami moncklonalnymi i ortologicznej zmiany receptora, w celu okreslenia dynamiki
ewolucyjnej obecnej w populacji. Obserwacje te zostang nastepnie wykorzystane do okreslenia, kidre genotypy genow kolca wirusa
dajg poczatek nowym fenotypom, ktére mozna wykorzystac do pomiaru wigzania z receptorem iflub przeciwciatemn, lub

z obydwoma. Ostatecznym celem tego grantu wysokiego ryzyka jest opracowanie algorytmu do przewidywania drdg

ewoludji koronawirusa w przyszhosci.

Praca odbywala sie w laboratorium Barica

W CV Donaldsona podano, ze byl zatrudniony:
,»pracuj¢ w laboratorium dr. Ralpha Barica”.
W tym samym dokumencie stwierdzono, ze jednoczes$nie:

,Wspolpracujemy z dr. Baricem nad wskrzeszeniem koronawirus6w nietoperzy, aby okresli¢
potencjat transmisji miedzygatunkowej r6znych nowych koronawiruséw zidentyfikowanych u
nietoperzy”.

D. DOSWIADCZENIE BADAWCZE

1. Adiunkt naukowy Obecnie pracuje jako

adiunkt naukowy w Katedrze Epidemiologii w laboratorium dr. Ralpha Barica. Otrzymuje dofinansowanie od NIAID na prowadzenie badar nad
wirusami u nietoperzy | badanie, w jaki sposdb wirusy przekraczajg bariere gatunkows, tworzgc nowe populacje. Ponadto wspdbpracuje z dr.
Baricem nad wskrzeszeniem koronawirusow nietoperzy w celu okredlenia potencjatu transmisji miedzygatunkowej roznych nowych
koronawirusow zidentyfikowanych u nietoperzy. Otrzymuje rdwnie? dofinansowanie jako Gillings Innovative Lab od Gillings School of Global
Public Health na prowadzenie badan nad ewolucjg norowirusa, analizujae rézne genogrupy i genotypy tego wirusa, aby okreslic, w jaki sposdb
wirus ten utrzymuje sie w populacjach ludzkich; wykorzystuje bioinformatyke strukturalng i ewolucje do kierowania projektowaniem
abliczeniowym kandydatdw na szczepy szczepionkowe.

2. Adiunkt naukowy/Student podoktorski Pracowaterm w

laboratorium dr. Ralpha Barica od kwietnia 2008 do lipca 2009 roku jako adiunkt naukowy, badajgc ewolucje wirusdw i strukture biatek oraz

racjonalne projektowanie potencjalnych szczepdw szczepionkowych. Opiekun: dr Ralph S.
Barowy.

3. Praca doktorska na stanowisku asystenta

naukowego: Podejscie do replikacji | patogenezy wirusdw z wykorzystaniem metod obliczeniowych i biologii molekularne]. Moja praca
koncentrowata sie na integracji bioinformatyki i biologii molekularnej w celu generowania uzasadnionych hipotez dotyczgcych replikacji
koronawirusa i patogenezy norowirusa, ktore zostaly przetestowane empirycznie w laboratorium. Czas trwania: jesien 2003 - wiosna 2008,
Promotor: dr Ralph 5. Baric.
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W innym miejscu CV Donaldson opisat plany:
,syntetycznie wskrzesi¢ te koronawirusy, stosujac biologi¢ in silico”
a potem:

,»oceni¢ zdolno$¢ tych wirusoOw do przedostania si¢ do organizmu ludzkiego”.

b. Dotacja RO1 dla Narodowych Instytutdw Zdrowia Typ wniosku RO1 PIL:

Donaldson 1 850 000 USD NIH 07.01.11 - 06.30.16
25% etatu

Miedzygatunkowe pojawienie sie koronawirusow u nietoperzy.

Niniejsza praca stanowi kontynuacje naszego grantu ARRA, ktory pozwolit nam odkry¢ nowy koronawirus u nietoperzy, blisko
spokrewniony z ludzkim patogenem, koronawirusem ludzkim 229E. Giownymi celami wniosku s3: scharakteryzowanie
koronawirusdw wystepujacych u gatunkéw nietoperzy w pétnocno-wschodnich Stanach Zjednoczonych poprzez
sekwencjonowanie kilku probek katu nietoperzy w celu okreslenia kompletnych sekwencji genomowych, wyizolowanie iflub
syntetyczne wskrzeszenie tych koronawirusdw metoda biologii in silico oraz ocena zdolnosci tych wirusow do przedostania sie
do organizmu gospodarza ludzkiego za pomoca receptoréw ortologicznych i homoelogicznych czynnikdw odpornosci

wrodzonej, takich jak antagonisci interferonu.

Dlatego tez finansowane przez DARPA prace nad sekwencjonowaniem odbywaly si¢ nie tylko
na orbicie Baric, ale takze w samym laboratorium Baric.

Test ,,realnego swiata”
Ostatnia faza PROPHECY wyszla poza przewidywania 1 wkroczyta w faze walidacji.
DARPA wymaga:

»Przeprowadz test w warunkach rzeczywistych algorytmu predykcyjnego i systemu walidacji
biologicznej”.

Celem tego ¢wiczenia byto ustalenie, czy badacze moga:

,powtarzalnie przewidywa¢ genomiczne, proteomiczne i/lub funkcjonalne cechy koncowe;j
populacji wirusa”.

DARPA dodatkowo sprecyzowata, ze:

»System ten bedzie testowany wielokrotnie na kazdej populacji poczatkowej w celu wykazania
powtarzalno$ci”.

Podsumowanie
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Przez lata uwaga opinii publicznej skupiata si¢ na pdzniejszych programach dotyczacych
koronawirusa, takich jak DEFUSE, platformy mRNA do badan nad pandemig 1 operacja Warp
Speed.

Niedawno opublikowane dokumenty PROPHECY wskazujg na wcze$niejszy rozdziat.

Do 2010 r. DARPA otwarcie poszukiwata systemow, ktore bytyby w stanie okresli¢ sktad
genetyczny domniemanych populacji wiruséw, zanim si¢ pojawig, identyfikowa¢ ich mutacje,
oblicza¢ kolejnos¢, w jakiej te mutacje si¢ pojawia, i eksperymentalnie weryfikowacé te prognozy.

W 2011 roku jedna z takich inicjatyw miata miejsce w laboratorium Ralpha Barica w Chapel
Hill.

Oczywistym pytaniem nie jest to, czy armia amerykanska byla zainteresowana genomami
przysztych koronawiruséw pandemicznych.

Dokumenty pokazuja, ze tak bylo — a kolejnym znanym rozdziatem jest DEFUSE, w ktorym
Baric, EcoHealth Alliance i Wuhan Institute of Virology udokumentowali wszystkie trzy
charakterystyczne cechy szczytowe, ktore pdzniej pojawity si¢ w centrum tajemnicy SARS-CoV-
2, zanim rozpoczeta si¢ pandemia.



